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Neuron 
No.* 

Dataset 
ID 

Barrel 
Longest 

projection 
region 

Other   
projection 
regions 

Axon 
length(μm)

Total 
number 
of axon 
branch

Dendrite 
length(μm) 

Total 
number 

of 
dendrite 
branch

Apical 
dendrite 

length(μm)

Total 
number 
of apical 
dendrite 
branch

Basal   
dendrite 

length(μm)

Total 
number 
of basal 
dendrite 
branch 

1  Dataset1 A1  CP  1623.0 3 3211.1 58 1701.5 32 1509.6 26

2  Dataset1 A4  TH  CP 2821.9 12 887.7 9 642.9 3 244.8 6

3  Dataset1 B2  TH  2975.2 5 1914.4 47 1321.1 34 593.3 13

4  Dataset2 B2  TH  4668.0 11 1921.1 32 1042.7 17 878.4 15

5  Dataset1 B3  MB  4030.7 1 2365.4 40 1395.2 25 970.2 15

6  Dataset1 B3  MB  TH 6265.2 5 6645.3 98 5984.9 89 660.4 9

7  Dataset1 B3  TH 
ipsilateral 

SSs 
2987.6  6  1951.6  47  953.3  20  998.3  27 

8  Dataset1 C2  MB  4836.2 1 3483.8 64 2506.5 49 977.3 15

9  Dataset2 C2  MB  7910.7 5 8248.4 95 4126.6 47 4121.8 48

10  Dataset1 C4  TH  2722.7 1 3228.7 76 1914.8 46 1313.9 30

11  Dataset2 C4  TH  2524.6 1 2126.6 36 1230.3 18 896.3 18

12  Dataset1 C5  CP  1083.2 1 1607.8 34 1326.8 27 281.0 7

13  Dataset2 C5  MB  10303.6 3 7522.6 114 5208.3 74 2314.3 40

14  Dataset2 C5  TH  2787.9 5 2003.8 49 1202.0 24 801.8 25

15  Dataset1 D1  MB  cst 6125.0 9 3498.9 65 2837.3 53 661.6 12

16  Dataset1 D1  TH  3070.4 1 3152.6 61 1962.0 40 1190.6 21

17  Dataset1 D2  MB  cst 8174.9 7 4265.3 58 2440.6 33 1824.7 25

18  Dataset2 D2  MB  3798.7 1 3986.8 70 2335.3 39 1651.5 31

19  Dataset2 D2  MB  cst 6080.3 5 7381.1 109 3531.5 51 3849.6 58

20  Dataset1 D5  MB  TH, cst 6571.9 9 7299.1 119 5143.9 85 2155.2 34

21  Dataset1 D5  CP  856.8 1 1198.3 27 790.7 18 407.6 9

22  Dataset1 D5  TH  4421.7 7 1304.8 33 922.9 24 381.9 9

23  Dataset2 D5  TH  7234.8 15 2766.8 49 1653.9 33 1112.9 16

24  Dataset1 E2  TH  4662.4 7 3509.3 50 1795.9 27 1713.4 23

25  Dataset2 E4  cc  1169.2 1 2159.1 34 1001.6 15 1157.5 19



   

 

 

 

Supplementary Table 1 | Morphology of long‐range neurons of THG and MBG 

Abbreviations: cc=corpus callosum, cst=corticospinal tract, CP=Caudoputamen, MB=Midbrain, SSs=Supplemental somatosensory area, TH=Thalamus. 

* Blue and green represent neurons with axons extending the furthest to the striatum or thalamus and the midbrain, respectively. 

26  Dataset1 E5  CP  657.5 1 1498.4 39 796.8 21 701.6 18

27  Dataset1 E5  TH  3346.1 11 2400.6 43 1317.1 24 1083.5 19

28  Dataset1 septa  CP  2872.8 1 5487.3 106 2957.8 61 2529.5 45

29  Dataset1 septa  TH  2307.4 3 929.0 18 582.7 8 346.3 10

30  Dataset1 septa  TH  3188.9 3 1925.5 38 1140.9 26 784.6 12

31  Dataset1 septa  TH  2769.2 3 3385.1 57 2281.0 35 1104.1 22

32  Dataset2 septa  MB  cst 12514.8 18 9729.8 145 6031.3 89 3698.5 56




